PORADNICTWO GENETYCZNE - CENNIK Z DNIA 08.02.2024

Kod Rodzaj badania Cena
62 |Porada genetyczna 330 zt
Kod Rodzaj badania | Metoda Cena Czas realizacji badania

DIAGNOSTYKA NIEPLODNOSCI PARTNERSKIEJ oraz DLA PAR PLANUJACYCH

CIAZE

Wykrywanie delecji w regionie AZF
chromosomu Y (badanie podstawowe)

Multiplex PCR sekwencji unikatowych (STS)
regionow AZFa, AZFb i AZFc chromosomu Y,

Do 10 dni roboczych*

3 [Wykrywanie delecji w reglonle AZF elektroforeza kapilarna, Zestaw Devyser AZF v2 (IVD 450 zt | ( czas realizacji badania za’Iezny od
chromosomu Y (badanie podstawowe) CE) firmy Devyser. liczby przystanych préb)
AZF PCR 1 etap DEVYSER
Wykrywanie delecji w regionie AZF Multiplex PCR sekwencji unikatowych (STS) Do 10 dni roboczych*
. regiondw AZFa, AZFb i AZFc chromosomu Y, L . .
4 |chromosomu Y (badanie rozszerzone) ) 280 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
elektroforeza kapilarna. Zestaw Devyser AZF Ex (IVD: ) i
AZF PCR 2 etap DEVYSER CE) firmy Devyser. liczby przystanych proéb)
Amplifikacja metodg multipleks PCR sekwenciji .
specyficznych wzgledem alleli genu CFTR Do 4 tygodni*
9 |CFTR nieptodnos¢ (36 mutacji) pecylicznych wegle & ’ 450 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
elektroforeza kapilarna. Zestaw Devyser CFTR Core . i
) liczby przystanych préb)
(IVD-CE) firmy Devyser.
Diagnostyka zakazen uktadu moczowo-
i *
ptciowego (STI) - Neisseria genorrhoeae, Do 1,0 d?' r°b°°_ZVCh ]

36 . , gPCR 250 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
Chlamydia trachomatis, Mycoplasma liczby przystanych prob)
genitalium

. s Do 10 dni roboczych*
Diagnostyka zakazen uktadu moczowo-

38 .g v gPCR 250 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
ptciowego (STI) - Ureaplasma liczby przystanych prob)

. Do 10 dni roboczych*
TROMBOFILIA diagnostyka podstawowa —

44 8 ykap Multiplex PCR (Devyser) 420 zt | (* czas realizacji badania zalezny od

MTHFR, F2, F5, SERPINE-1 — 6 mutac liczby przystanych préb)
Do 10 dni roboczych*

17 |TROMBOFILIA jedna mutacja Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt | (* czas realizacji badania zalezny od

liczby przystanych préb)

16 |Kariotyp para Cytogenetyka klasyczna 850 zt

- Badanie z NFZ - czas oczekiwania na
Badanie kariotypu z limfocytéw krwi i .
15 . P ¥ Cytogenetyka klasyczna 450 zt ) wynik do 6 tvg o
obwodowe;j - Badanie prywatne - czas oczekiwania
do 3 tyg.
TROMBOFILIA diagnostyka rozszerzona — Do 20 dni roboczych*
29 |PROS1 - 4 mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
liczby przystanych préb)
TROMBOFILIA diagnostyka rozszerzona — Do 20 dni roboczych*
44 [PROC - 3 mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
liczby przystanych préb)
DIAGNOSTYKA PRZED ROZPOCZECIEM ANTYKONCEPCJI HORMONALNEJ
TROMBOFILIA diagnostyka podstawowa —
a4 gnostyka p 420 zt

MTHFR, F2, F5, SERPINE-1 — 6 mutacji

Multiplex PCR (Devyser)

Do 10 dni roboczych*
(* czas realizacji badania zalezny od
liczby przystanych préb)
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TROMBOFILIA diagnostyka rozszerzona —

Do 20 dni roboczych*

29 [PROS1 — 4 mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
liczby przystanych préb)
TROMBOFILIA diagnostyka rozszerzona — Do 20 dni roboczych*
22 [PROC -3 mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
liczby przystanych préb)
Badanie kariotypu z limfocytéw krwi . ) Do 20 dni roboczych*
8 obwodowej Sekwencjonowanie met. Sangera 640 zt (* czas realizacji badania zalezny od
liczby przystanych préb)
DIAGNOSTYKA CYTOGENETYCZNA — BADANIA PRENATALNE

15 Badanie kar.'lotypu z limfocytow krwi Cytogenetyka klasyczna 450 2t Badanie prywatne - czas oczekiwania
obwodowej do 3 tyg.

42 [Kariotyp z wod ptodowych Cytogenetyka klasyczna 550 z¢t Badanie prywe;tgz-);;as oczekiwania

161 |Kariotyp molekularny (mikromacierz) Cytogenetyka klasyczna 1 800 zt Badanie prywe:g;;;as oczekiwania

2 Am.mopunquf\ (pobranie oraz badanie Cytogenetyka Klasyczna 1200 2t Do 3 tygodni
kariotypu z wéd ptodowych)

6 BlopS{a k?SOWkI (badanie kariotypu z Cytogenetyka klasyczna 1200 zt Do 3 tygodni
kosmowki)

18 |RAPID-FISH Fluorescencyjna hybrydyzacja in situ 900 zt Do 5 dni robocznych

13 |FISH po poronieniu 850 zi Do 5 dni robocznych

14 Dlasnostyka zespo’row'mlkrodelecyjnych (FISH | Fluorescencyjna hybrdezacja in.Situ w kierunku 500 zt Do 5 dni robocznych
w kierunku zespotu DiGeorge'a) zespotu DiGeorge'a

BADANIA BIOCHEMICZNE
26 |Test podwdjny PAPP-A 150 zt Do 5 dni robocznych
66 [Testll + AFP 200 zt Do 5 dni robocznych
DIAGNOSTYKA PO PORONIENIU
- Badanie z NFZ - czas oczekiwania na
15 Badanie kat.'lotypu z limfocytéw krwi Cytogenetyka klasyczna 450 2t . wynik do 6 tyg. o
obwodowej - Badanie prywatne - czas oczekiwania
do 3 tyg.
. . . - Badanie prywatne - czas oczekiwania
Oznaczenie plci genetycznej ptodu z

19 zemie pla genetycznerp PCR 390 do’5 tye.

kosmowki
: _ Do 10 dni roboczych*
44 TROMBOFILIA diagnostyka pOdStawc_)_Wa Multiplex PCR (Devyser) 420 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
MTHFR, F2, F5, SERPINE-1 — 6 mutacji liczby przystanych préb)
DIAGNOSTYKA ZAKAZEN BAKTERYJNYCH | WIRUSOWYCH
Diagnostyka zakazen uktadu moczowo-
. B . . Do 10 dni roboczych*

36 pIuowegP (sT) Nelsjse”a genorrhoeae, gPCR 250 zt (* czas realizacji badania zalezny od
Chlamydia trachomatis, Mycoplasma liczby przystanych prob)
genitalium

. . ~ Do 10 dni roboczych*

38 Dla.gnOStyka zakazefi uktadu moczowo qPCR 250 zt (* czas realizacji badania zaleiny od
ptciowego (STI) - Ureaplasma liczby przystanych prob)
Cytologia jednowarstwowa (ptynna) + gPCR (HPV - HPV16,18,31, 33, 35, 39, 45 Do 10 dni roboczych*

40 ITTm T mEy mEy mEy 290 zt (* czas realizacji badania zalezny od

genotypowanie 14 typéw HPV

51,52, 56, 58, 59, 66, 68)

liczby przystanych préb)
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Genotypowanie HPV (genotypowanie 14

Do 10 dni roboczych*

34 [typdw) qPCR 180 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
HPV 14 genotypéw (PCR) liczby przystanych préb)
DIAGNOSTYKA DZIEDZICZNEJ PREDYSPOZYCJI DO NOWOTWOROW
Rak piersi i jajnika - BRCA1 -5 mutacji Do 20 dni roboczych*
8 |zatozycielskich (panel podstawowy) (badanie Sekwencjonowanie met. Sangera 640 zt (* czas realizacji badania zalezny od
prywatne lub NFZ2) liczby przystanych préb)
Rak piersi i jajnika - BRCA2 - 5 mutacji Do 20 dni roboczych*
7 (onkologia) Sekwencjonowanie met. Sangera 640 zt (* czas realizacji badania zalezny od
(badanie prywatne lub NFZ) liczby przystanych prob)
Rak piersi i jajnika - BRCA1 — (panel Do 20 dni roboczych*
8 [rozszerzony - mutacje inne niz zatozycielskie - 640 zt | (* czas realizacji badania zalezny od
5 mutacji (badanie prywatne lub NFZ) liczby przystanych préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak piersi i jajnika— CHEK2 -3 tacj * lizacji badani
22 @ ple.r5| ' Jajnika mutade Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt ( .czas re? 'zacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak piersi i jajnika — NOD2 - 1 mutacja * lizacji badani
17 P! ] tjant utad Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt ( .czas re? 1zacjl badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak piersi i jajnika — PALB2 — 3 mutacj * lizacji badani
22 @ ple.r5| ' Jajnika mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt ( .czas re? 'zacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak piersi i jajnika — CDKN2A — 5 mutagji * lizacji badani
28 P! ] tjant utadi Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt ( .czas re:a 1zacjl badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak piersi i jajnika— CDKN1C - 1 mutacj * lizacji badani
17 @ ple.r5| ' Jajnika mutada Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt ( .czas re? 'zacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
17 Rak piersi i jajnika— ATM - 1 mutacja 190 2t (* czas realizacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
24 Rak piersi i jajnika— MSH6 - 2 mutacje 300 2t (* czas realizacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
17 Rak piersi i jajnika — BRAF - 1 mutacja 190 2t (* czas realizacji badania
adanie prywatne lu zalezny od liczby przystanyc
(badani lub NFZ) lez d liczb t h
préb)
Do 20 dni roboczych*
24 Ocena ryzyka nabtonkoweg o rak a jajnika - 300 2t (* czas realizacji badania
ROMA zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
17 Rak piersi i jajnika — BRAF - 1 mutacja 190 2t (* czas realizacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
17 Rak piersi i jajnika — NBN - 1 mutacja 190 7t (* czas realizacji badania

(badanie prywatne lub NFZ)

zalezny od liczby przystanych
préb)
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Rak piersi i jajnika — PALB2 - 3 mutacje

Do 20 dni roboczych*
(* czas realizacji badania

22 Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt
adanie prywatne lu zalezny od liczby przystanyc
(badani lub NF2) J & lezny od liczb tanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
17 Rak piersi i jajnika — BARD1 1 mutacja 190 2t (* czas realizacji badania
adanie prywatne lu zalezny od licz rzystanyc
(badanie p lub NFZ) lezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
23 Rak piersi i jajnika — BRIP - 4 mutacje 520 24 (* czas realizacji badania
adanie prywatne lu zalezny od liczby przystanyc
(badani lub NFZ) lez d liczb t h
préb)
Do 20 dni roboczych*
22 Rak piersi i jajnika — RAD51C - 3 mutacje 450 2t (* czas realizacji badania
adanie prywatne lu zalezny od licz rzystanyc
(badanie p lub NFZ) lezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
24 Rak piersi i jajnika — RAD51D - 2 mutacje 300 2t (* czas realizacji badania
adanie prywatne lu zalezny od liczby przystanyc
(badani lub NFZ) lez d liczb t h
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak piersi i jajnika — CHEK2, NOD2 - 4 * lizacji badani
28 2 pu'er5| Ijajm_ 2 Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt ( .czas re:a 1zacjl badania
mutacje (badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak taty - CHEK2 - tacje (badani * lizacji badani
22 ax prostaty 3 mutacje (badanie Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt ( .czas re? 'zacjl badania
prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak prostaty - BRCA1, NBN, HOXB13 - 4 . . (* czas realizacji badania
28 . . Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt . .
mutacje (badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak taty - BRCA2 - 5 mutacji * lizacji badani
7 2 pr?s Y mutaa Sekwencjonowanie met. Sangera 640 zt ( .czas re? 'zacjl badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Rak prostaty — polimorfizm rs188140481
17 |(8924 A>T) — diagnostyka rozszerzona (badanie Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt Do 20 dni roboczych*
prywatne lub NFZ)
Do 20 dni roboczych*
Rak jelita grubego - CHEK2, NOD2, CDKN2A - . . (* czas realizacji badania
21 . . Sekwencjonowanie met. Sangera 700 zt . .
6 mutacji (badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak jelit b - APC- 3 mutacj * lizacji badani
22 axJe I a grubego mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt ( .czas re? 'zacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak jelita grubego - MLH1 - 1 mutacja * lizacji badani
17 ) I grubeg utad Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt ( .czas re:a 1zacjl badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak jelit b - MLH1 - 4 mutacj * lizacji badani
28 axJe I a grubego mutace Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt ( .czas re? 'zacji badania
(badanie prywatne lub NFZ) zalezny od liczby przystanych
préb)
Do 20 dni roboczych*
Rak jelita grubego - MSH6 - 2 mutacje * lizacji badani
43 Jelita grubeg utaq Sekwencjonowanie met. Sangera 300 zt (* czas realizacji badania

( badanie prywatne lub NF2)

zalezny od liczby przystanych
préb)
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Rak ptuca - GHR, GPR68, CDKN2A i NOD2 - 4

Do 20 dni roboczych*
(* czas realizacji badania

28 Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt
mutacje (badanie prywatne lub NFZ) J & zalezny od liczby przystanych
préb)
DIAGNOSTYKA RODZINNEJ POLIPOWATOSCI GRUCZOLAKOWATE) (FAP)
- Badanie z NFZ - czas
L . L oczekiwania na wynik do 6 tyg.
Wykrywanie nieprawidtowych wariantéw w . . .
43 . . Sekwencjonowanie met. Sangera 300 zt - Badanie prywatne - czas
genie APC - 2 mutacje . .
oczekiwania do 3 tyg.
- Badanie z NFZ - czas
L . L oczekiwania na wynik do 6 tyg.
Wykrywanie nieprawidtowych wariantéw w . . .
43 . . Sekwencjonowanie met. Sangera 300 zt - Badanie prywatne - czas
genie MSH6 - 2 mutacje . .
oczekiwania do 3 tyg.
- Badanie z NFZ - czas
L . L oczekiwania na wynik do 6 tyg.
Wykrywanie nieprawidtowych wariantéw w . . .
17 . . Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt - Badanie prywatne - czas
genie MLH1 - 1 mutacja . .
oczekiwania do 3 tyg.
- Badanie z NFZ - czas
L . L oczekiwania na wynik do 6 tyg.
Wykrywanie nieprawidtowych wariantéw w . . .
43 . . Sekwencjonowanie met. Sangera 300 zt - Badanie prywatne - czas
genie MUTYH - | etap - 2 mutacje . .
oczekiwania do 3 tyg.
- Badanie z NFZ - czas
Wykrywanie nieprawidtowych wariantéw w oczekiwania na wynik do 6 tyg.
17 |genie MUTYH (mutacje rzadkie — do wyboru) Sekwencjonowanie met. Sangera 190 zt - Badanie prywatne - czas
— 1 mutacja oczekiwania do 3 tyg.
DIAGNOSTYKA HEMOCHROMATOZY WRODZONE)J
Amplifikacja technik Itiplex PCR
Hemochromatoza etap I - diagnostyka mpl |"aqa . ec ,m a muTtiplex Do 10 dni roboczych*
. . . sekwencji obejmujacych badane allele, . .
podstawowa - najczestsze mutacje w genie . (* czas realizacji badania
31 . elektroforeza kapilarna. 390 zt . .
HFE - 3 mutacje . zalezny od liczby przystanych
Zestaw Devyser HFEv2 (IVD-CE) firmy r6b)
Devyser P
H h t tap Il - di tyk
emochromatoza e. ap .|agnos yka Do 10 dni roboczych*
rozszerzona - mutacje w genie HJV, HAMP - 5 L .
. . . (* czas realizacji badania
32 [mutagji Sekwencjonowanie met. Sangera 640 zt . .
zalezny od liczby przystanych
préb)
Hemochromatoza etap il - diagnostyka Do 10 dni roboczych*
rozszerzona - rzadkie mutacje w genie HFE - * czas realizacji badania
33 . ! & Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt ( . . )
3 mutacje zalezny od liczby przystanych
préb)
Hemochromatoza etap Il - diagnostyka Do 10 dni roboczych*
rozszerzona - mutacje w genie SLC40A, TFR2 - * czas realizacji badania
28 . lews Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt ( . . )
4 mutacje zalezny od liczby przystanych
préb)
DIAGNOSTYKA TROMBOFILII WRODZONE)J
Do 10 dni roboczych*
TROMBOFILIA diagnostyka podstawowa — * czas realizacji badania
44 & yxap Multiplex PCR (Devyser) 420 zt ( J

MTHEFR, F2, F5, SERPINE-1 — 6 mutacji

zalezny od liczby przystanych
préb)
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TROMBOFILIA diagnostyka rozszerzona —

Do 20 dni roboczych*
(* czas realizacji badania

29 |PROS1 - 4 mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 550 zt . .
zalezny od liczby przystanych
préb)
. Do 20 dni roboczych*
TROMBOFILIA diagnostyka rozszerzona — . .
X . . (* czas realizacji badania
22 |PROC - 3 mutacje Sekwencjonowanie met. Sangera 450 zt

zalezny od liczby przystanych
préb)
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